el « ) I DKEREHE

DH4FE KEREMFTAK KRGS

SFERE AT )\ —

teeit « e IKRICEH

—Fa > F

5 CHa <

RSy

ESfEIDE=A

FREPRFRFEB THAFHE

e B



65 E3 |/

CNEX TORIAF

- fHEE
« LARS
- Ao EO)I\USY—
o EEIMIEE
« 1)LLK
« 75 J)IJ14ILA
« [RER
OUT RIS
« STI)ILZT

&

[ (CBT B RIMEY

SEEH) U 2D DR & B

SHRMEYDRE |

~g
IKFREDHE
~g
R 25 5 Tl
~g

RUZLHERDHETE

E=RMEY Y X1l (QMRA)

EV=ok-amlyyi
Sl RS EE
AN

(BEERRIREARZR

YK I B REE)

RIRWEMDRA DO VU —_> D bliht

ISP & il i liqm )

RIAFRDI SR : JRIRHE



B= | BEOEGCFRITELEDER

BEIGFE | ) Bl : MBI AR
16S rDNAXS)\——5« >0
7T

Bacteria
« 16S rRNAE= T =g AFeT

S AEOFELEBBRE TS P Proteobacteria
. < ] v-Proteobacteria
. WEEOLINT : [FE] LALETORENBE |
= Legionaellales
« BIFOFE BLNILETOHEHTENER ,
& Legionellaceae
~ = Legionella
DNAXA)\—1—5~+ /G(L_EBLT%ﬁ AR 12 L. pneumophila

BREDME EHNNE mERRE  (SG1)



46 3
==

>3a—hJU—k ((EeRE)
IEEE : ~500 bp (16S rDNADEBSIERF!)

T ] oo ISREHNIRSND
FE D oo —
TE 3 m——— TRERED RO R

O>9U—R (RARTHAWSFX)

IEEE : 1500 bp (16S rDNADEEHA)

[l [ -1 -1 S— IBHRENZ LN

| : ——
B2 = BLALETHEE
T 3 e T B IR

_______

>0V — RICKDDFEFHEEDM L

FERAINGS (IlluminattMiseq)

-

. (]
\\\““
W
g W
\\\\““
T

Oxford Nanopore Technologiestt
NEKHPELD



¥ ||7J</%Z{‘@/—_”||7J<(L_$(:|-LJ_C
A—F+« > FEZiE

J\

B= | EEOEY S 28

| EABE (CEIRED D rxs1 1)

>0V — REINGSDfE 5t

AGCTTGA

By

> ﬁq:n}b—r J— OD%F

S —hHRE

?%%‘F'Eﬁﬁb\

> AGGTTGC

4 D=

fESFL S NITECS

1E (C KD CTHREBE DR EH RIAZ

> — REINGSZ

/AR

JLN\TE XS



IEAS i R ivE2

Y -
el - TENIKRICH T DRIEMEZHEFEN (CRE U, mEY)I XD
DOnfze]ffib &

1. DIFFEDUR

« TEE16S IiDNAZWSRE U XD )\—0—F 1 > JE(C
TS—#HIEFEEEA

« IREARMBC KD CTIRERRE - iBEZFT v

2. FEDEH
AN D TR, FAMIBKDITEIC & B8 &= IR




10

CNETR | Unique Molecular Identifier (UMI) &

=
IRIGIK S D DNA

i%mg E"W] Ifgz:;t) ,etl 2;_(126%21) Nat.Methods,
| | UMIAZF)
e PCR
. = PR : e AL]
! D — D C .. % @ﬁggﬁ
< > DNASFZ &2 U
165 rDNA 1= — 73 E =S
=g = _
| BREE LD —
- : {BFREES
UMIECS! : - K MinION Mk1b
— N . . .. e Flow cell R.10.4.1
16@@7 > MRS T — I HEAT : (Oxford Nanopore
A=TRY NN UMIC &(CU—R%E

e TIS—RIE | I e




16S rDNADFTE

\_t ~ A — 1 ALz

7'j_~ dhvEE A S YR oA ZE (EHE)

YIAN | */-_Tﬂ—ﬁ—‘ D N uit*ll' (%)
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Species

Acinetobacter_radioresistens
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